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عنوان طرح تحقیقاتی: 
ارزیابی سکونس تایپ های مختلف ایزوله های هایپر ویرولانت کلبسیلا نمونیه با استفاده از توالی یابی لوکوس های چند گانه( MLST) در بیمارستانهای شهر ایلام
تاریخ خاتمه طرح :
مجری یا محقق اصلی و همکاران  با ذکر وابستگی هر فرد:  
حسن ولدبیگی/ استادیار / هیات علمی مرکز تحقیقات میکروب شناسی بالینی دانشگاه علوم پزشکی ایلام
عنوان پیام پژوهشی ( حداکثر 20 کلمه):
شناسایی سویه‌های جدید باکتری کلبسیلا پنومونیه هایپر‌ویرولانت در استان ایلام
پیام کلیدی (حداکثر 80 کلمه): 

متن پیام پژوهشی ( حداکثر240 کلمه):
کلبسیلا پنومونیه به‌عنوان یکی از مهم‌ترین میکروارگانیسم‌های عفونی، به دلیل ایجاد طیف وسیعی از عفونت‌ها از جمله پنومونی (ذات‌الریه)، مقاومت گسترده به آنتی‌بیوتیک‌ها و دشواری درمان، توجه ویژه‌ای را در سطح جهانی به خود جلب کرده است. این باکتری در حال حاضر دومین عامل شایع باکتریمی در میان باکتری‌های گرم منفی و اصلی‌ترین پاتوژن عفونت‌های بیمارستانی، به‌ویژه در بیماران با نقص ایمنی محسوب می‌شود.
از سوی دیگر، سویه‌های هایپر‌ویرولانت این باکتری به‌عنوان پاتوژن‌های نوظهور، با توانایی ایجاد عفونت‌های شدید و تهاجمی مانند آبسه‌های پیوژنیک کبد، مننژیت، آندافتالمیت و فاشییت نکروزان، اهمیت بالینی فزاینده‌ای یافته‌اند.
در مطالعه‌ای جدید که بر روی نمونه‌های بالینی بیماران بستری در بیمارستان‌های استان ایلام انجام شد، پس از شناسایی اولیه با روشهای فنوتیپی( نظیر تست نخ و مقاومت به تلوریت پتاسیم) و روشهای ژنتیکی (واکنش زنجیره ای پلیمراز)،  پژوهشگران این مطالعه ، موفق به شناسایی هشت تیپ ژنتیکی جدید(سکونس تایپ یا ST ) از کلبسیلا پنومونیه هایپر‌ویرولانت شدند( ST-7466 تا ST-7473 ) که این امر در شناسایی توالی های جدید، بیش از پیش به ناهمگونی ژنتیکی نمونه های کلبسیلا نمونه هایپر ویرولانت تاکید می کند.
محققان این پژوهش تأکید کردند که شناسایی این سویه‌های جدید زنگ خطری برای گسترش بیشتر عفونت‌های مقاوم و شدید است و ضرورت انجام پژوهش‌های گسترده‌تر، پایش مداوم و به‌کارگیری راهبردهای پیشگیرانه و کنترلی را دوچندان می‌سازد.


· مهمترین نتایج طرح به زبان غیر تخصصی(70 کلمه):
مطالعه جدید نشان می‌دهد باکتری کلبسیلا پنومونیه که عامل عفونت‌های شدید و مقاوم به آنتی‌بیوتیک است، انواع جدید و خطرناک‌تری در استان ایلام پیدا کرده است. محققان هشت تیپ ژنتیکی تازه از این باکتری شناسایی کردند که می‌توانند عفونت‌های جدی و تهاجمی ایجاد کنند. این یافته‌ها اهمیت پایش مداوم، پیشگیری و تحقیق بیشتر را برجسته می‌کند و هشدار می‌دهد که کنترل این باکتری مقاوم و خطرناک نیازمند توجه ویژه است.
موارد کاربرد نتایج طرح (80 کلمه)  
نتایج این مطالعه کاربردی نشان می‌دهد که سویه‌های هایپر‌ویرولانت کلبسیلا پنومونیه در بیماران استان ایلام دارای تنوع ژنتیکی بالایی هستند و هشت تیپ ژنتیکی جدید شناسایی شده‌اند. این یافته‌ها هشدار می‌دهند که این باکتری می‌تواند عفونت‌های شدید و مقاوم را گسترش دهد. بنابراین، پایش مداوم، شناسایی سریع سویه‌ها و اجرای راهبردهای پیشگیری و کنترل عفونت در بیمارستان‌ها ضروری است تا درمان موفقیت‌آمیز باشد و شیوع این پاتوژن خطرناک کاهش یابد.
تأثیرات و کاربردها: 
· تأثیر 1: شناسایی سویه های هایپر‌ویرولانت کلبسیلا پنومونیه
· تأثیر 2: شناسایی سریع سویه‌ها و اجرای راهبردهای پیشگیری و کنترل عفونت در بیمارستان‌ها

محدودیت‌های شواهد چه بودند؟ 

مخاطبان طرح پژوهشی: پزشکان، کادر بیمارستانی در بخش های ویژه بیمارستانها

آیا این خبر می‌تواند از نظر اجتماعی، سیاسی، فرهنگی، بهداشتی، ارزش های دینی و قوانین سازمان غذا و دارو، تبعاتی داشته‌باشد؟ خیر
در صورتی که این طرح منتج به مقاله شده است لینک مقاله درج شود: 
[bookmark: _Hlk183439927]https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40827746/
https://www4.wosgs.ir/wos/woscc/full-record/WOS:001552484800001

ایمیل ارتباطی و تلفن مجری اصلی طرح:
hasan.valadbeigi@gmail.com
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